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BIO4T : une contribution au moteur 
de recherche  BIO.TOOLS

 

Comment permettre des 
requetes pour des 
biologistes / 
bioanalystes exploitant 
le contexte d’utilisation 
des outils?

Ex : les outils utilisables 
pour analyser les retro-
virus des mammifères ? 



  

BIO4T : proposer des workflows 
d’outils

Workflow / 
chaînes de 
traitement

Workflow / 
chaînes de 
traitement

Avec quel autres outil tool1 
est il utilisé ?

Sur quel type de données ?

Avec quel autres outil tool1 
est il utilisé ?

Sur quel type de données ?



  

BIO4T : association des outils en 
workflow

Schéma représentant le workflow que nous proposons au biologiste
 cherchant “Métagénomique SARS-CoV-2” :

score de probabilité 
d’association entre noeuds 
du graphe => 



  



  

BIO4T : interface web



  

Étape d’analyse

Opération=mot clé: 
assemblage, 
nettoyage...

 Analyse complete:
Assemblage de 
genome, detection 
de variants….

 Logiciel specifique:
Abyss (ligne de 
commande), 
clean.py (script)...

 Méthode Creation de workflows abstraits/théoriques à partir de données réelles 

ML/openSearch ou 
ontologie

ontologie/mot clé

 Tools 

 Collecte des 
données

 Modele en base de 
données  



  

Workflows existants (Analyse 
automatique de la littérature scientifique, 
de resultat de recherche web, de git...) = 
description de l’execution d’une suite de 
logiciels ou scripts pour realiser uen 
tache scientifique precise 

workflows “Modeles” ou abstrait= 
suite d’operation. Ex: 1 nettoyage des 
fragments d’adn→2 assemblage des 
fragments→ 3 annotation des 
sequences

Objectif 1 :  acquisition de données



  

Objectif 2 :  text2workflow

Requete sous forme de text libre 
“workflow for processing paired-end 
fastq files including quality control,
adapter removal, and peak calling”

 propositions concrètes de workflow 
d’analyse de données (liste d outils 
chainés)

Objectif 2 :  text2workflow



  

BIO4T : Création  d'un  moteur de 
recherche  de logiciels appliqué à l’analyse 
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 TECHNOLOGIES

OpenSearch, ML,NLP,ontologies 
PYTHON, API/WEB
GRAPHE/NEO4J


	Slide 1
	Slide 2
	Slide 3
	Slide 4
	Slide 5
	Slide 6
	Slide 7
	Slide 8
	Slide 9
	Slide 10

